PFC

PseA,c2
PseA,cl
PseA,:6

PseA,c7

PseA,c12
PseAxc13
PseA,c1l7

PseA,c19
PseApc22
PseA,c25
PseAac30,,

PseAac3lapcdef

PseAce43.p
PseAcg44
PseAcg45
PseAce55

PseAce56

PseAce57 4

PseAce60,4q

PseAg62
PseAg63
PseAg64

PseAg65;.
PseAg:66

Dist to 3' gene Length Sequence

100,256
97,071
64,905

55,564

4,958
4,536
3,796

2,233
55,617
6,478
1,561

153

8,641
4,335
3,752
2,656

2,400

1,892

176

3,875
5,604
4,293

3,532
3,271

TCTGGGAGGGATCACCATTGCCCTTCTCTTTCTAAGCTGTCA

TTCTTAATGGTGCGCTCGTCATTACAGTACTGCTGGTGACGC

CACTCATTGATTTCAAGTGGATAAACAGAAACAGCTACTAC
140 CGAGAAGATGAAAGG

16 CTGTCCTTTTGCGCCC
27 TTTTGTAAGGAAGCTGTAAGGAATGAA

39 TTTAAACAAAAAACATTTAAAATGTGCAGGACATATAGA

41 ATATTTTCTATTGTTTGCGATGTCATGATACTAGAATTTAA
12 ATGGATAAATGT
23 TAAATTCAAAGAACAATTCCCAT

CAATAAACAGTTGGTAAAACTTGTGCTTAAATATTGCAAAT

ACAAATCTCAAACGTATCTTAGCATACTATATTTTTGCTGTA

AGCAATTCTTCATGTTGAGCTAACATAAACAGTTATTCCAAT
155 TTAATTTCAAAAGTATAATCACGGCAATGA

16 TATTATATTATCTTTT
13 CATCTAGTGGGAA
35 TGGCTAGACTGCAACTTTCAACTTGACCTTGGCCT

CTTTGCATATCACGTGGCTTGCCTCAGCCAATGATTTCTTCT

CCCTAATGTACACAGGCGCGTCAGTGCTGGTAAGTCCCTGA

GATTCAGTATCTCTTTTTTCAGTCTTGAGGCTTTTTAAAAAG
147 AGCCAGAAGTCTCAATGTTGGA

TTAAACCTTGACCTTGAATGAAAAAAGAGCCTTTGACCTTG
ACTGTAATAGTAGTTAATGAATAGACATAGCAGGGATTGTT
100 GAAGCAAGCTTGCCACCT

18 AATAAGAAATGAAATGAA
26 AGTGTATTGAAGTAACAAAAATGTAA
24 ATAAACAACTATGAAATTATTAAA

41 TTTTTAAGAAATGATTAATTAATTGTATTTTATTTCATTTT

AAGCTGAAGTTGATTGCCAAAAGTGCAATAAAACCGCAGGT

CAGTCCAGTCCTGTTTTTGGGTTTTGTTGCAGCCCTGTGTTC

AATTATGGCTTGAAAGCAAGAATACAAGTGCAAGAATGTGT
144 TTGCAGTCACAAAGAGGCGG

TGTCAATTTCTGCATCTGGTCACATGACCCGCACCTCCCTGT
AATGGATGGAGATGGATCTCCACGTCAGCTTACGTCTCCAA
113 ATTTTTACTCCGCGGATCTGCTTCAAAGAG

40 TTGAACTTCAATATTCCTATGAACATCACCTATAACCTTG
25 GATTTCTCCAACTACAGAATGAGAT
31 ATGGAAACACATGTATCAATGTAAAATATTG

CCTAATTACAACACATCCTCCGTGTTGCTGTGGCAACTTGGT
CATAAAAACTGTCTGAGTCTGGTGCATTTGTAGAATTGGAG
116 AGCCTGCAATAAAATGTCTGAGACCAAGGTTAT

31 CCACTGGGTGGCAGTCTTTAGATCAATGTCA



PseAg67
PseAg:68
PseAg74

F)se'A‘EF75acde
PseA:;76

PseAr;78,,

PseAr;7%qe
PseAr:80
PseAr:83
PseAr:84

PseArc924pcar
PseA; 94
PseA;100

PseA;101

PseA;102

PseAg103,5che

PseAg 108
PseA;109
PseA;112

PseA;;113

PseA ;119,54
PseA;121
PseA ;128

1,257
936
1,110

149
3,390

3,472

2,848
1,633

1,392
1,260

254
3,806
3,592

2,865

1,725

1,952

944
461
4,935

4,041

3,100
1,266
1,680

GCACAGTGAAAAGCTGTTCACATGTAAATAATAATAATAAT
47 AATAAT

15 AAAGTAACAACAAAA

19 CACTGAACTCTTCAGTTAT

GGGAGGAGCTGCTGCTTCGTCCCGGTTTTCATTGGCCCTCCG
CTTCTACCGTGCAGTGGGGGTATCTGTAATGATATTCAGCAT
GTTTTGCACAAGAAATGTCAGCCAGAAAGGGCTATCTTCTT

136 CCTTCGCCAAA

12 AGTTTTATGACT

ATCTATTTAAATATTACCTAGGCAGTCGTAATTTGTCTAGGC

CATATAGCAATGGTGCTGTAAGGTTTGTCTCCTTTTGTTAAG

TTTTATGACTTGCTAGTATATCTAGACTATTGCTGTCTTGGG
144 CGAGTGGTTTCTGTTGAG

AGGTAGTTTCATGTTGTTGGGGCTCCATTTTCAATCCCTACA
71 ACACGAAAGTGCCTTAATTGCTCCAGTTA
28 AAGCAGGGTGTAGGGCACCGATATTTTG
22 AAGAATTGAAATTCCATAATTT

23 ATATTTTTATATTAAATAGCACT

CATAAAATCATATGGCTTTACAATAAAAAATTATGACTGAA
AAATGCTGACCCCCATTTTTACTGGTTTGCGGACTGATTTAT
ATTTTATTGTTCTGCTTGGCGATCACGTGTTCTGCACCAGCC
AATCCGAATGCAGACGTCTTTTAACTTATTAGGTGTCTGTAG
209 TTCTTTGTGAAGCGAACTTGCTACTTGATTGTACAGTTTCAT

20 ACTACCTTTATGGCTGCACA
25 GTAAAACGCAAGTTCTGTGAGTATT

37 AATATTATCTCATACGTAAATCATATTCAGGTTTCAT

39 TGCTGTATATGCAGTAGCTTTGTTAGATCCACTAAATAA

ACGCCCTCTGTTGCAGATGGAAGAAACATCAAAGACTTGTC
CAGGGATTGTGCCATAAAACGAAGGGTCTGACAAACTGTCT
GGAATCTGACTTTTAATGAGTTTACAACTGTGCAGCTACAAT
TAAGTTGTTTTCAGGAAAGACCATCCGTTTGCTGCTTTTTGC
207 GTGTTTAAACAAAAGGCCAGCGGAAATGCGAGTTTTTATTG

AGTATATTTGCTGCCTAACTGGCTAACAAATTACCACCAAT
44 AAT
13 TGGCAATTCATCT

24 TATATTTTTGTTCGGTTGTTAATG

TTAATGTTTTAAGTTGTTTTTAGAAATAAACATGCCACTGTA
55 AATGTGTAATTTT

ATGGCGCCTATCTGTGACCTGCCCCTCGGAGAGAAGGAAAA

GGCCATAAATCCGTTGTTGTTTATGAAAATTTACAACTTTGC

AATACAACTTTACGAGTTGTTCGGTATTTCCATTGGCCACTC

TTGGTCATGTGGATTGTAACCATGAACATGAACTTTTTTATA
189 ATATCCCTATCGAGAATAGAGC

15 TTTTTATGTTAATTT
23 ATTTTTGAGGTGAAAGTTTTAAA



PseA;130,

PseA;131

PseA 132,

PseA,, 133

PseAy 134
PseAx 135

PseAy 136,

PseAy 140,c4e
PseAy 142

PseAx 143,

PseAy 144

PseAy 149,

PseA 157 4c

PseA y159
PseA 170

PseA 171

PseA 172

140

1,077

328

6,532

6,356
5,900

5,599

4,268
3,911

3,707

3,034

2,084

165

7,636
10,595

5,653

5,260

GATCAGCTGGTTATATTTGCTGCTGTCCTTCTTGGCGTTTAG
60 CCATCTAGAAACAAACCA

CAATATGCCCACTTGATAATTAATTAAGTAGAGCTCCTAAA
63 CAATTAACACAATTTTTGTTTA

TGGCGCACGATGACAAGGCAAATAGAATTTGAAGCAGGGG
CGCCTCTCCAGCGCGCGTTCACTTGTTCAGGCATCCACCCA
GTTTTTTTCTGTTTGTGCACGAGTTTACCTCTGGAGGTCATC
AAGCAGGATTTACGACTGGACAACAAAAGCACGTGATCCTT
AGCCGTACCCCATATTTGGGTGCCTACGTAGGAGGGAACCA
AGTACATGTCCCAGTCATTTCCATAATTCATCATAAATTGTG
CAGGGGTGCTATAGACGCACAAAACGACTAAGAGCCACAA
292 ATCAA

AATAGCTCCAAGCCACCAGAAAGAAACAAACATTGTTTTAA
50 AACTACCTA

GTGCCTTTGTATGACTTTTTGCACGAACTCCAATAAGTTGCT
72 CTTAAAAGCGCAACTTCATTGATGTATGTT

31 ATTTTCAGCCTTTGTCTAACAATATTTACTT

AAACTTTATTAGCCTCAGTTCCGGCTATATGACATTTGGGTG
CCAAATGAATAGGGTTTTGTCTATGAATTAGATCGTAAAATC
ATCCATAGAAGAAGCAGATAGGCTTACTGGCTATAAAAAGT
CACGTGATGCCATTAAAGTAAGTTTTATGGTTTTGGGGAGTT
207 GACATCCAACACTATATTCCACATAACATAATAGCACTGA

AAGATAAATCTGCACACACTCGGAGTCACCAGCAGAGCTCG
56 CTTTAGGCCAAGTTC

30 TTAAGAAAGTAGACAAGATGTTTTAAAAAT

ACAAAAGATTAAACAACTTTGCATCATTCAGATATCTCTCTG
56 GACTCGAGGTGAAC

36 TAGCTATATCCTGGGTAAGAAAACAAACTGATTTGT

TCCAAGGCCGAGGTGAACTTCAGGTCACTGCGTCTCACAAA

TATGAAAATGTCGCCTCCTGAATGACACGCCTTGTTATTGAA

CAAAGACTGTCAATGCTTAAGATTAATAAGAAACAAAATGC
135 ACAAGGTGTCA

CCATTGGCGCGTATGCTTACACTGTTGGCAGCTTGTTTTCTG
TGATTGGTAGAGAAGGGCACGTGATTATACAACTTTCTACA
TTTGACAGTGAATGGGAGGGCTTTACTTGGAGCAGAAAAAA
165 AGACAAAGAGAGAAAAATTAGTATTTTGCCTCCACAAATTA

AACATTACCTTATTCTATTTACTGGATGTTAAACAAAATATA
51 AAATAAAAC

26 CAAACAGAGGACAGTTTTTCACTTCA

GTTTGAGTCTAGAGCACGCCTTAATTCAATAGCGGTTTGAA
GAGGCAAGTATAGTGCAGTATAGTAATGAACCTACCGTTAG
GGGTTTCCTTGCAAGAATGATCTCTCGTCGGAAAATATGTTA
CGTTTAAGACTGTGTTACAAATATGCACAGAATAAAACCCA
GATTTAATGCCAAATAAACAAACTATTAACTATGAGATGCA
TGCGTATATTGCGTATGAAGGTATAGAACATCCAGCTTACCT
CCAAACCTTCAAATTTCTCGGATGTGGCTGTATTAAAAGAA
326 AGACTGGTGGGATTTCTTATATAGGTTTTGCATTAAA

TTAATGATTCACAAATTCAAATAAAAGGATTTAAGTTGACG
56 TATGACCACGTGAGC



PseA 176
PseA 179,pc
PseA 1814

PseA 180
PseA 189

PseA 19344

PseA 194 bcde
PseA 1195

PseA 198,

PseA 1196

PseA 11994
PseAun200

PseAun2040cq
PseA,205
PseAun206
PseA,\207

PseAyn210,,

PseAyn211pcqet
PseAyp212
PseAno213

5,876
5,111
4,986

4,313
3,359

2,573

2,216
1,039

955

889

189
3,484

1,532
1,273
1,215

954

594

290
4,226
3,553

TTAGAAACCCATAATTGCAAGCCGCGAGCCTATAGGAAATG
42¢C

AAATAAAAGGATTTAAGTTGACGTATGACCACGTGAGCGCA
70 TAATACAACGCATTATTGTGGCATTTGGA

ATGGATTTAATATTTTGAGGTACTTCCTTTGATTTTTCGCTTT
58 TGATGTTAGTTATTG

ATATAAAATTGCATCCCAGAGTGAGTCCAGCTTTGAAAGGG
68 TCATAATGCTGAGATTTGATTTATGTT

14 GGATTTGTTTTTTC

GCATAATTTTTCTTGTCTACAGTGACGCTGTTTCGGGGGAGT
TCACACAGTGCCTGTACAAGACTTCTTGAGTGAGACTGTCTT
TTAAACAGAAGCTGTATGTTTAATATTCATACGATACATACC
CATTTGTTTGCCATTAGATAAGTGCGGACCTGAGGGCTGAT

178 AGCTCTTATCT

ATCGATTTTGCTGCTGAATGAGAAAATATTATGTCGTGTTCT

GCATTTGTCGTCAGAGGCTAAGGTAAGCAGGCCAGAAATAG

GCTATCAGTTGTAAATGGCGGAGTTTATGTCCCAGTGATTTA

TGACCATATGACTTAAATCTCGGTTCAAGAAGAGTTCACAA
198 GCTAGAGGCTTCTTTCAAACACAGAATGATAC

26 TGATTTGCTTGCTCAGTAAACATTAA

TGACCCCTATACATCAAATCTGAGCAATTTTAAAGACAGAT
ACCATTATTGCTAAAGGTTGGAAGAAAAGTTCAAACTGTGG
105 TCATGGAGATGAAGACTGTTTTT

AAAGTTCAAACTGTGGTCATGGAGATGAAGACTGTTTTTICTT
70 TCTTTCTTTCTTTCTTTCTTTCTTTCTT

TGTCAGTTGCCTATTCAAAAGTAAGATGGATCTGTCTGTTGC
CTTATAACAGTCTGGTTGTTTTAACCCTAGGTCTGTTCCAGG
TAGCCATTGGTGGAGAGGAGTCACGTGACAGAGGGGTGCCA
ATGTTATTCCATAAGGGTGTCAAGACCCTGTCAGTTTATGAA

183 ATAAATATTGGGAAAC

34 CATTCCATGCTGCTCCGGTTTTCAGAAATAAATA

AGAAGCTGTAAATGTGTTCTTAAGGCTAGAAGCTGTCAGAC
CGTTTGGCAAACAAGATTGATAGCACACATGCTTCCTTGCT
91 GCTTTGTTT

22 AAAATATTTCACAGAAATGTTT
33 CCACAATCTAATCACGTACACTTTATCCAAAAT

18 GTATTTTTGATTAATCAA

TTCTCCTTGTGTGTAAATCCTTAAGTAGTTGATATCTAGAGT
TCCTTGTGTCAAAACTTTGAAGATTAATGGATTACTTTGTTA
ATGACTCCAGGCGTCAGATTTAGGTACTGGAATGATTTGTG

126 A
GAGGCGTTCCACAGCGAGTTTTTGGATCAATCACGCAGACA
GTGCCTTCTTTTGATTAAAGCCCAAATTGTCATTGGGCAGAA
GTAATCATGTGACAACCAATTCGGTCCAATTTCAACCTTGTC
TCCATGAATTCAATAGTTTAATAGTAGCGCGGTCCCCATAC

178 GGCTGTAATCAG

16 TACAATTTGTTTGCTA
20 AAAATATGAAATAGAAAGTA



AGAAAACAAATTAAAGTATAAGTTACAGTTTTCGAGATTTA

AAAAGTGGTCAACATTTTTCTGAATAATTTAATCAGTTTTGA
TTGACTGTGAATTAATATGTAAAACAATAAAATTATTATGCT
TAATGGTTCGTAAGATAAATCGAACGGCAATTTCCCAAGCG
ATTTGTTAATATAATGCAAATCGCGTTCTAAATATGTTATCA

PseAyo214 2,881 219 GTTTAGCATTT
PseAyo222 237 36 GCGTCACCTTGATACAACAGAGCGTGGAATTTAAAT



